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Semana 1: Preparación de bibliotecas de RAD



Semana 2: Análisis bioinformático
Secuencias crudas

- Demultiplexing
- Reconstrucción de 

novo/mapeo en genoma 
de referencia

- Identificación de SNPs



Sobre el ADN:

- Cada alumno puede traer hasta 96 muestras de ADN.

- Cualquier método de extracción sirve siempre y cuando se 

obtenga ADN de buena integridad y en cantidad suficiente.

- Se necesitan mínimo: 20 ul por muestra con una

concentración de 25 ng/ul medida con flurómetro.

- En el proceso de extracción se debe usar RNAsa.

- Los ADN deben estar eluidos/resuspendidos en Tris-Cl 10 

mM, PH 8,5. Nunca en TE ya que el EDTA podría inhibir la 

enzima de restricción.



Lo ideal



- Fechas: del lunes 6 al viernes 17 de febrero de 2023.

- Alojamiento: CADIC tiene habitaciones muy económicas

con cocina compartida.

- Último día de preinscripción es el 1 de octubre inclusive.

- El cupo es limitado. Los alumnos seleccionados tendrán

tiempo de abonar el curso hasta el 14 de octubre inclusive. 




